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技術の特徴
・当研究所は、これまで、「ｺｼﾋｶﾘｷｯﾄ」等、米のDNA品種判別技術を開発してきた。
・米の品質や価格は産地によっても変動するので、新しい産地判別技術が必要である。
・平成17年産から、新潟県が、ｺｼﾋｶﾘを、いもち病抵抗性のBL混植に作付け転換した。
・各種BL識別ﾏｰｶｰを作出し、ﾏﾙﾁﾌﾟﾚｯｸｽ化により新潟産ｺｼﾋｶﾘ判別ｷｯﾄを開発した。

・これにより、新潟県産コシヒカリと、他品種や他県産コシヒカリとの判別が可能になった。

研究の内容

今後の展開
・今後、各県の主要品種のBL化が進めば、マルチラインとしての各種BLの配合割合を変えて

生産し、それをDNA判別することにより、産地、地域、年産のDNA判別が可能となる。

参 考
・中村澄子ほか４名：新潟産コシヒカリのDNA判別，育種学研究，8，印刷中．

・大坪研一ほか４名：稲の同質遺伝子系統識別方法及び当該識別技術を利用した米の産地
識別方法，特許公開2004-141079.
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開発マーカーの染色体上の位置の確認
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A:新潟コシヒカリBLの個別識別例, B:4種類のBLブレンドの識別例

a, b, d: いもち病抵抗性遺伝子関連のDNAマーカー

M: DNA分子量マーカー, S: 罹病性コシヒカリ

1, 2, 3, 4, 5, 6: 新潟コシヒカリBL1号～6号

開発した新潟産コシヒカリ判別キット

a b c d e f g h i j k
1500bps 1613bps 870bps 860bps 400bps 270bps 870bps 310bps 870bps 970bps 320bps

標準コシヒカリ － － － － － － － － ＋ － －
新潟ＢＬコシヒカリ１号 Pia ＋ － － － － ＋ － － ＋ － ＋
新潟ＢＬコシヒカリ2号 Pii － ＋ － － － ＋ － － ＋ － ＋
新潟ＢＬコシヒカリ3号 Pita-2 － － ＋ ＋ ＋ － － － ＋ － －
新潟ＢＬコシヒカリ4号 Piz － － － － － ＋ － ＋ ＋ － ＋
新潟ＢＬコシヒカリ5号 Pik － － － － － ＋ － － ＋ － ＋
新潟ＢＬコシヒカリ6号 Pik-m － － － － － － ＋ － － － －
新潟ＢＬコシヒカリ7号 Pizt － － － － － － － ＋ ＋ － －
新潟ＢＬコシヒカリ8号 Pib － － － － － － － ＋ ＋ ＋ －
ササニシキＢＬ8号 Pii,Pia ＋ ＋ － － － － － － ＋ － －
ササニシキＢＬ1号 Pik,Pia ＋ － － － － － － － － － －
ササニシキＢＬ2号 Pik-m,Pia ＋ － － － － － ＋ － － － －
ササニシキＢＬ3号 Piz,Pia ＋ － － － － ＋ － － ＋ － －
ササニシキＢＬ6号 Pita,Pia ＋ － － ＋ ＋ － － － ＋ － －
ササニシキＢＬ5号 Pita-2,Pia ＋ － ＋ ＋ ＋ － － － ＋ － －
ササニシキＢＬ4号 Piz-t,Pia ＋ － － － － － － － ＋ － －
ササニシキＢＬ7号 Pib,Pia ＋ － － － － － － － ＋ － －
日本晴関東ＢＬ1号 Piz － － － － － ＋ － ＋ ＋ ＋ ＋
日本晴関東ＢＬ2号 Pii － ＋ － － － － － － ＋ － －
日本晴関東ＢＬ3号 Piz-t － － － － － － － ＋ ＋ ＋ ＋
日本晴関東ＢＬ4号 Pita-2 ＋ － ＋ ＋ － － － － ＋ － －
日本晴関東ＢＬ5号 Pik － － － － － － － ± － － －
日本晴関東ＢＬ6号 Pib － － － － － － － ＋ ＋ ＋ －
コシヒカリ富山ＢＬ1号Piz-t － － － － － － － ＋ ＋ － ＋
コシヒカリ富山ＢＬ2号Pita-2,Pii － ＋ ＋ ＋ ＋ － － － ＋ － －
コシヒカリ富山ＢＬ3号Pib － － － － － － － － ＋ － －
コシヒカリ富山ＢL4号Pik-p － － － － － － － － － － －
コシヒカリ富山ＢＬ5号Pik-m － － － － － － ＋ － － － －

試料名/プライマー 遺伝子型

開発したDNAマーカーによるBL系統の識別

加工・流通


